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1. Imie i nazwisko: Dominik Chtond

2. Posiadane dyplomy, stopnie naukowe:

- 04.06.2003 — Dyplom ukonczenia 5-letnich studiéow wyzszych na Wydziale Biologii
i Ochrony Srodowiska Uniwersytetu Slaskiego w Katowicach na kierunku Biologia,
specjalnos¢: Biologia ogélna i eksperymentalna.

Temat pracy magisterskiej: "Zmienno$¢ morfologiczna krajowych gatunkoéw z rodzaju
Notostira Fieber, 1858~

Promotor: prof. dr hab. Aleksander Herczek

- 22.06.2007 — Dyplom doktora nauk biologicznych w zakresie Biologii, przyznany
uchwaly Rady Wydziatu Biologii i Ochrony Srodowiska Uniwersytetu Slaskiego w
Katowicach.

Temat rozprawy doktorskiej: ,,Ladowe pluskwiaki réznoskrzydte (Hemiptera,
Heteroptera) Ojcowskiego Parku Narodowego — geneza fauny.”

Promotor: prof. dr hab. Jacek Gorczyca

Informacje o dotychczasowym przebiegu pracy zawodowej:

- 01.10.2004 — 30.09.2007 — asystent w Katedrze Zoologii Wydziatu Biologii i
Ochrony Srodowiska Uniwersytetu Slaskiego w Katowicach,
- 01.10.2007 — obecnie - adiunkt w Katedrze Zoologii Wydziatu Biologii i Ochrony

Srodowiska Uniwersytetu Slaskiego w Katowicach

3. Osiagniecie naukowe wynikajace z art. 16, ust 2 ustawy z dnia 14 marca 2003

roku o stopniach naukowych i tytule naukowym (Dz. U. nr 65, poz. 595 ze zm.):

a) Tytul osiggniecia naukowego:

Problematyka opisywana w cyklu publikacji na temat:

Ewolucja i filogeneza kosmopolitycznego rodzaju Sirthenea Spinola, 1837
(Heteroptera, Reduviidae) jako wynik przystosowania drapieznika do
ewolucji ekosystemow.
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b) Autor/autorzy, tytul/tytuly, rok wydania, wydawnictwo, IF roku publikacji,
punkty MNiSW

1. Chiond D., Bugaj-Nawrocka A., 2015. Distribution Pattern and Climate Preferences
of the Representatives of the Cosmopolitan Genus Sirthenea Spinola, 1840
(Heteroptera: Reduviidae: Peiratinae). PLOS ONE.
DOI:10.1371/journal.pone.0140801.

40 pkt. (2015 IF: 3,057)
Moj wklad w powstanie tej pracy polegal na: opracowaniu koncepcji badan,
pozyskaniu materialu ze $wiatowych kolekcji entomologicznych, niezbgdnego do
przygotowania wykazu stanowisk poszczegélnych  gatunkéw, opracowaniu
taksonomicznym  pozyskanego materialu, pozyskaniu piSmiennictwa oraz

przygotowaniu tekstu manuskryptu. Mdj udziat procentowy szacuj¢ na 70%b.

2. Chlond D., Sawka-Gadek N., Bugaj-Nawrocka A., 2017. Are we witnessing
speciation? A case study of the species Sirthenea flavipes (Stal, 1855) (Heteroptera:
Reduviidae). Austral Entomology, 58(1): 96-110. DOI:10.1111/aen.12320

25 pkt. (2017 IF 1,312)
Mo wkiad w powstanie tej pracy polegatl na: opracowaniu koncepcji badan,
pozyskaniu materialu ze $wiatowych kolekcji entomologicznych niezbednego do
przygotowania wykazu stanowisk badanych populacji, opracowaniu taksonomicznym
osobnikéw nalezacych do badanych populacji, pozyskaniu prébek molekularnych,
analizie danych morfologicznych, ekologicznych i molekularnych oraz przygotowaniu

tekstu manuskryptu. Moj udziat procentowy szacuj¢ na 65%.

3. Chlond D., 2018. A taxonomic revision of the genus Sirthenea (Hemiptera:
Heteroptera: Reduviidae) of the Old World. Zootaxa (Monograph), 4520 (1): 1-85.
25 pkt. (2018 IF: 0,931)
Moj wktad w powstanie tej pracy wynosi 100%.

4. Chlond D., Sawka-Gadek N., Zyta D., 2019. Genetic data of museum specimens
allow for inferring evolutionary history of the cosmopolitan genus Sirthenea
(Heteroptera: Reduviidae). PeerJ: DOI: 10.7717/peer}.6640

35 pkt. (2018 IF: 2,118)
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Moj wktad w powstanie tej pracy polegat na: opracowaniu koncepcji badan oraz
przygotowaniu publikacji, pozyskaniu materialu ze $wiatowych kolekcji
entomologicznych oraz jego taksonomicznego opracowania, w tym materiatu
typowego niezbgdnego do przygotowania pracy, pozyskaniu probek do badan
molekularnych oraz przygotowaniu cze$ci manuskryptu dotyczacej badan

morfologicznych. Moj udziat procentowy szacuje na 60%.

Sumaryczny Impact Factor wymienionych publikacji: 7,418
Sumaryczna liczba punktow MNiSW wymienionych publikacji: 125

Oswiadczenia wszystkich wspotautoréw, okreslajace indywidualny wkiad kazdego z nich w

powstanie poszczegdlnych prac, znajduja si¢ w zatgczniku nr 5.

c) Cele naukowe oraz wyniki zawarte w pracach wchodzacych w sklad osiggniecia
naukowego

Drapiezniki nalezace do rodziny zajadkowatych (Heteroptera: Reduviidae) wykazuja
bardzo wysoki stopien zréznicowania morfologicznego, co zwigzane jest takze z duzymi
réznicami w biologii przedstawicieli poszczegolnych podrodzin. Wérod zajadkowatych znane
s podrodziny, w obrgbie ktorych wszystkie znane rodzaje charakteryzuja si¢ wybitnie
wysokg specjalizacja pokarmows, czego doskonalym przyktadem sa przedstawiciele
podrodziny Ectrichodiinae (Forthman et al., 2016). Specjalizacja w tym wypadku polega na
odzywianiu si¢ wylacznie wijami (Diplopoda) i1 jest jednym z przyktadow skrajnej
specjalizacji pokarmowej Reduviidae. Wséréd 25 znanych podrodzin zajadkowatych
(Weirauch et al., 2014) Peiratinae nalezg do niewyspecjalizowanych drapieznikow (Willemse,
1985; Chlond & Bugaj-Nawrocka, 2015 (Zal. 3 pkt. I B poz. 1)). Pomimo, iz w obrgbie
wspomnianej podrodziny znanych jest 30 rodzajow (Maldonado, 1990; Coscarén, 1995, 1996,
1997, 2002; Coscaron & Linnavuori, 2007; Coscaron & Morrone, 1995; Gil-Santana & Costa,
2003; Cai & Taylor, 2006) ich biologia byta stabo poznana i opierata si¢ na pojedynczych
obserwacjach (Coscarén & Morrone, 1996; Willemse, 1985).

Wsrod wszystkich opisanych rodzajow nalezacych do podrodziny Peiratinae, Sirthenea
jest jednym z najliczniejszych w gatunki, a jednocze$nie najszerzej rozmieszczonym
rodzajem, obejmujgcym swym zasiggiem wystepowania prawie wszystkie znane regiony

zoogeograficzne $wiata. Kosmopolityczne rozmieszczenie przedstawicieli Sirthenea jest
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wyjatkowe, nie tylko na tle innych przedstawicieli podrodziny Peiratinae, ale rowniez na tle
calej rodziny zajadkowatych (Reduviidae). Pomimo, iz rozmieszczenie 30 znanych rodzajow
omawianej podrodziny jest ograniczone do wybranych regionéow zoogeograficznych, mozna
wyraznie wyznaczy¢ grupy rodzajow wystepujacych w kazdym z nich Chlond & Bugaj-
Nawrocka, 2015 (Zak 3 pkt. I B poz. 1), jedyny wyjatek stanowig gatunki z rodzaju
Sirthenea. Ze wzgledu na szerokie spektrum siedlisk, w ktorych odtawiano przedstawicieli
omawianego rodzaju, jednym z wazniejszych zagadnien staly si¢ informacje dotyczace
preferowanych przez nie ekosystemow, co umozliwitoby zrozumienie biologii catego rodzaju.
Ze wzgledu na fakt, iz w $wiatowych kolekcjach entomologicznych, wigkszo$¢ opisanych
dotychczas gatunkéw reprezentowana byla przez pojedyncze osobniki, istotne stalo sig
réwniez stworzenie modelu potencjalnego zasiegu wystepowania gatunkow reprezentujacych
omawiany rodzaj. Model taki zostal przygotowany na podstawie znajomosci warunkoéw
klimatycznych i $rodowiskowych, charakterystycznych dla znanych stanowisk wystepowania
poszczegdlnych gatunkow. W tym celu zastosowano metod¢ modelowania nisz
ekologicznych ,maximum entropy” (Maxent), wykorzystywanej zar6wno w badaniach
faunistycznych, jak i florystycznych (Phillips et al., 2006). Dodatkowo, metoda ta pozwolita
zobrazowaé korelacje pomiedzy poszczegdlnymi gatunkami Sirthenea oraz zbiorowiskami
roslinnymi obecnymi na obszarach ich wystgpowania. Dzigki danym zawartym na etykietach
legitymacyjnych kazdego z badanych osobnikow oraz danym pozyskanym z piSmiennictwa
zarejestrowano 521 unikatowych lokalizacji wystgpowania przedstawicieli omawianego
rodzaju Chlond & Bugaj-Nawrocka, 2015 (Zal. 3 pkt. I B poz. 1). Dane te umozliwily nie
tylko przygotowanie pierwszego, kompleksowego modelu, przedstawiajacego wzor
rozmieszczenia oraz preferencji siedliskowych przedstawicieli rodzaju Sirthenea, ale
dostarczyly réwniez nowych informacji na temat biologii omawianego rodzaju. Analiza
uzyskanych danych potwierdzita, iz wigkszo$¢ osobnikdéw, nalezacych do znanych obecnie
gatunkow (prawie 60%) preferuje siedliska lezace na wysokosci do 200 m. n.p.m., a tylko
nieliczne (3,5 %) odtawiane byly na wysokosciach powyzej 1200 m n.p.m. Tylko jeden okaz
nalezacy do gatunku Sirthenea peruviana Drake and Harris, 1945 odlowiony zostal na
wysokosci 3328 m. n.p.m., wyznaczajac jednoczesnie, najwyzsze znane obecnie stanowisko
rodzaju. Uzyskane wyniki wyraznie pokazuja, iz przedstawiciele rodzaju w prawie 90%
preferuja strefy tropikalne 1 umiarkowane, o duzym stopniu wilgotnosci Chlond & Bugaj-
Nawrocka, 2015 (Zal. 3 pkt. I B poz. 1). Ponadto, potwierdzono informacje o naziemnym i

kryptycznym trybie zycia (Willemse, 1985), wsrod kamieni, liSci i fragmentow kory w
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wymienionych wyzej $rodowiskach. Mozliwo$¢ zasiedlania wymienionych mikrohabitatow
sugerujag rowniez niektére cechy morfologiczne: charakterystyczny wydluzony i1 prawie
cylindryczny ksztatt ciala, oraz mocno poszerzone golenie i uda pierwszej pary odndzy
zaopatrzonych w charakterystyczng strukture fossula spongiosa. Istotng czgscig
prowadzonych badan i uzyskanych wynikéw byt wniosek, iz istnienie sprzyjajacych
warunkéw $srodowiskowych nie jest wystarczajagce dla wystepowania przedstawicieli
badanego rodzaju, co warunkowane jest rowniez mozliwoScia wystepowania barier
geograficznych uniemozliwiajgcych dyspersje oraz braku bazy pokarmowej czy
wystepowania silnej presji innych drapieznikow. W zwigzku z uzyskanymi wynikami,
nalezalo wyjasni¢, w jaki sposob nastgpito rozprzestrzenienie si¢ przedstawicieli Sirthenea na
obszarze wszystkich regionow zoogeograficznych, w ktorych wystepowaty odpowiednie
ekosystemy oraz jaki jest wiek poszczegélnych gatunkéw omawianego rodzaju?
Najwazniejszym pytaniem stato sie, jakie czynniki spowodowaly, iz rozmieszczenie tylko
jednego z rodzajow w obrgbie catej podrodziny Peiratinae ma charakter kosmopolityczny.
Aby odpowiedzie¢ na te pytania, niezbedne bylo: 1. okresSlenie tempa ewolucji
poszczegblnych gatunkow, 2. przeprowadzenie rewizji taksonomicznej gatunkéw ,,Starego
Swiata” w celu uporzadkowania wiedzy na temat pozycji taksonomicznej nierewidowanych
do tej pory 28 gatunkow, 3. przeprowadzenie analizy filogenetycznej na podstawie danych
morfologicznych i molekularnych przy jednoczesnym uzyciu zegara molekularnego
okreslajacego doktadny wiek kazdego z opisanych dotychczas gatunkoéw Sirthenea.

W trakcie prowadzonych badan, szczegdlnie interesujace i unikatowe okazato sie
rozmieszczenie przedstawicieli jednego z gatunkow: Sirthenea flavipes (Stal, 1855), ze
wzgledu na jego silnie dysjunktywny charakter, obejmujgcy swoim zasiggiem dwa regiony
zoogeograficzne (Orientalny oraz Palearktyczny). Zasieg wystgpowania wspomnianego
gatunku obejmuje duzg liczbe barier geograficznych Chlond et al., 2017 (Zal. 3 pkt. | B poz.
2), w tym bardzo liczne wyspy w potudniowo-wschodniej Azji oraz Japonii. Wyniki uzyskane
w trakcie opisanych wyzej badan Chlond & Bugaj-Nawrocka, 2015 (Zal. 3 pkt. I B poz. 1)
oraz mozliwo$¢ przeprowadzenia analizy morfologicznej, molekularnej i ekologicznej
licznych osobnikow nalezacych do gatunku S. flavipes, pozwolito na zweryfikowanie
hipotezy dotyczacej mozliwosci wystepowania zjawiska specjacji allopatrycznej oraz jej
tempa wsrod przedstawicieli omawianego rodzaju. Ponadto S. flavipes okazat si¢ doskonatym
gatunkiem modelowym dla rodzaju, pozwalajac na analizg¢ oraz opisanie

wewnatrzgatunkowej zmienno$ci barwnej. Wynikiem przeprowadzonych badan Chlond et
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al., 2017 (Zal. 3 pkt. I B poz. 2) byto potwierdzenie wystepowania bardzo wysokiego stopnia
polichromatyzmu w obrebie calej populacji gatunku, jak rowniez stwierdzenie, iz populacja
podzielona jest na dwie subpopulacje podzielone wyrazng barierg geograficzng. Wyrazny
gradient zmiennosci barwnej wykazywal podobny wzér w obu obserwowanych
subpopulacjach. Obserwowane roznice pozwolily wysungé hipoteze o istnieniu bariery
geograficznej, pozwalajacej na zainicjowanie procesu specjacji allopatrycznej, ktora jest
czesto spotykanym zjawiskiem wsrod owadéw (Dobzhansky, 1970; Faille et al., 2015).
Analiza zgromadzonego materialu muzealnego (okoto 150 osobnikdéw nalezacych do gatunku
S. flavipes), potwierdzita istnienic dwoch subpopulacji: ,,Wschodniej”, wystepujacej na
obszarach potudniowo-wschodniej Azji az do linii Wallace’a oraz ,,Zachodniej”, ktorej
przedstawiciele wystepuja w potudniowej i potudniowo-zachodniej czgsci Azji (whaczajac Sri
Lankg¢ oraz Andamany i Nikobary) az do Iranu Chlond et al., 2017 (Zal. 3 pkt. | B poz. 2).
Wyrazng granic¢ miedzy obiema subpopulacjami stanowig lancuchy gérskie Himalajow,
ktorych potudniowo-wschodnie przedtuzenie stanowia Gory Hendogan oraz Wzgorza Shan i
Karen. Ta wlasnie bariera zapobiegla wymianie genetycznej miedzy subpopulacjami
rozpoczynajac proces specjacji allopatrycznej. Czgs¢ pracy obejmujaca badania molekularne,
przeprowadzona zostata na materiale pozyskanym z dysekcji migsni tutowiowych osobnikow
muzealnych, nie przechowywanych w warunkach umozliwiajacych pozyskanie odpowiednio
zabezpieczonego materialu genetycznego. Wiek badanych materialéw (osobniki z lat 50-tych
XX wieku) wymusil zastosowanie procedur umozliwiajacych pozyskanie materiatu
genetycznego z materiatlow nieprzechowywanych w alkoholu. Ekstrakcja DNA nastapita przy
uzyciu autorskiej metody Chlond et al., 2017 (Zal. 3 pkt. | B poz. 2). Badania molekularne
wskazaly istnienie roéznic pomiedzy subpopulacjami, jednak cechy morfologiczne, w tym
struktury genitalne osobnikow nalezacych do populacji ,,Wschodniej” 1 ,,Zachodniej” nie
wykazywaly istotnych rdznic, pozwalajacych na opisanie dwoch odrgbnych taksonow
szczebla gatunkowego lub podgatunkowego. Niemniej jednak obserwowany stopien
polichromatyzmu, pozwala traktowa¢ obie populacje jako odregbne formy geograficzne,
bedace w trakcie procesu specjacji allopatrycznej Chlond et al., 2017 (Zal. 3 pkt. | B poz.
2). Powyzsze badania pozwolily takze na wzbogacenie naszej wiedzy na temat biologii
gatunku S. flavipes, wykazujac istotne roznice w preferencjach siedliskowych obu opisanych
subpopulacji (dotyczace przede wszystkim stopnia wilgotnos$ci mikrohabitatow).
Konsekwencja wyzej wymienionych prac Chlond & Bugaj-Nawrocka, 2015 (Zal. 3 pkt.
| B poz. 1) i Chlond et al., 2017 (Zal. 3 pkt. | B poz. 2) bylo przeprowadzenie rewizji
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taksonomicznej, w formie monografii, obejmujacej 28 dotychczas opisanych gatunkow
wystepujacych w tak zwanym ,,Starym Swiecie” Chlond, 2018 (Zal. 3 pkt. | B poz. 3). Praca
rewizyjna jest niezbednym elementem badan, pozwalajacym ustali¢ doktadng liczbe
gatunkéw wystepujacych na badam obszarze. Gatunki rozmieszczone w ,Nowym Swiecie”
zostaty uprzednio zrewidowane (Willemse, 1985), czego efektem bylo ustalenie doktadnej
liczby gatunkdéw wystepujacych na obszarze obu Ameryk i wynoszacej 13 taksonow szczebla
gatunkowego. Szczegétowa analiza morfologiczna pozwolita dokona¢ synonimizacji 13
gatunkow ,,Starego Swiata” oraz wykluczy¢ z rodzaju Sirthenea 3 gatunki opisane na
przestrzeni XX wieku z obszaru Australii. Jest to pierwsza kompleksowa rewizja obejmujaca
regiony Afrotropikalny (Afryka i Madagaskar), Orientalny (potudniowa i potudniowo-
wschodnia Azja), Palearktyczny i Australijski, a tym samym wszystkie znane gatunki
wystepujace poza obszarem Ameryki Péinocnej i Potudniowej. Liczba synonimizowanych
oraz wykluczonych z rodzaju Sirthenea gatunkow wynosi 16 taksondéw, co stanowi 60%
znanej ich liczby. Przy jednoczesnej deskrypcji dwoch nieznanych dotychczas nauce
gatunkow, spowodowato to weryfikacje catkowitej ich liczby na obszarze ,,Starego Swiata”,
ustalajac ja na poziomie 50% sprzed przeprowadzonej rewizji. Dzigki znajomosci stopnia
zmiennosci w obrgbie rodzaju, ustalonego podczas wezesniejszych badan Chlond et al., 2017
(Zal. 3 pkt. | B poz. 2), mozliwa byta synonimizacja az 5 znanych gatunkow z jednym tylko
gatunkiem S. flavipes. W tym konkretnym przypadku, znane formy barwne Chlond et al.,
2017 (Zak. 3 pkt. I B poz. 2) opisane zostaty kilkukrotnie jako odregbne gatunki, co podkresla
konieczno$¢ wykonania szczegotowej rewizji taksonomicznej Chlond, 2018 (Zal. 3 pkt. | B
poz. 3), przed podjeciem badan dotyczacych analizy filogenetycznej danego taksonu.
Wspomniana praca monograficzna szczegdtowo ilustruje rowniez rozmieszczenie znanych
stanowisk wszystkich rewidowanych gatunkow Sirthenea z badanego obszaru.

Wyniki uzyskane w trakcie przeprowadzonych badan Chlond & Bugaj-Nawrocka, 2015
(Zal. 3 pkt. | B poz. 1), Chlond et al., 2017 (Zal. 3 pkt. | B poz. 2), Chlond, 2018 (Zal. 3
pkt. 1 B poz. 3), jak réwniez zgromadzenie znacznej ilosci okazow muzealnych, w tym
wszystkich okazow typowych, umozliwito wykonanie analizy filogenetycznej na podstawie
badan morfologicznych oraz molekularnych, co z kolei pozwolito na przeprowadzenie analizy
typu total-evidence Chlond et al., 2019 (Zal. 3 pkt. | B poz. 4). Nalezy zaznaczy¢, iz po raz
kolejny niezbedne byto wykorzystanie metody Chilond et al., 2017 (Zal. 3 pkt. | B poz. 2), w
celu pozyskania materiatu genetycznego z okazoéw muzealnych. Wspomniane analizy objety

tacznie 27 znanych obecnie gatunkéw nalezacych do rodzaju Sirthenea, ktorych catkowita
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liczba ustalona zostata na podstawie prac rewizyjnych Chlond, 2018 (Zal. 3 pkt. | B poz. 3)
oraz Willmese, 1985. Przeprowadzone analizy, w tym uzycie zegara molekularnego,
pozwolity ustali¢ przyblizony czas radiacji poszczegolnych gatunkéw Sirthenea, co z kolei
umozliwito potaczenie otrzymanych wynikoéw z wydarzeniami paleogeograficznymi
(Sanmartin & Ronquist, 2004; Mclintyre et al.,, 2018). W zwigzku z tym, iz historia
ewolucyjna rodzaju jest zbyt skomplikowana, aby odtworzy¢ ja wylgcznie na podstawie
wydarzen paleogeograficznych, skorelowano wyniki pochodzace z badan morfologicznych,
molekularnych (COI, 18S), analizy zegara molekularnego oraz znanych wydarzen
geologicznych. Aby odtworzy¢ historie ewolucyjng rodzaju konieczne byto polgczenie
wszystkich wspomnianych wczesniej metod oraz wynikow uzyskanych w trakcie poprzednich
badan Chlond & Bugaj-Nawrocka, 2015 (Zal. 3 pkt. I B poz. 1), Chlond et al., 2017 (Zal.
3 pkt. I B poz. 2) oraz Chlond, 2018 (Zal. 3 pkt. | B poz. 3). Analiza typu total-evidence
polaczona z uzyskanymi poprzednio wynikami, pozwolita wnioskowa¢, iz historia ewolucji
Sirthenea jest ztozona i nie moze by¢ ograniczona jedynie do sekwencji zdarzen opartych na
dyspersji 1 wikariancji, ktére mogly jednak mie¢ znaczenie w tym procesie. Analiza danych
uzyskanych przy uzyciu zegara molekularnego wskazata, iz wiek wickszosci znanych
gatunkéw datowany jest na poczatek Paleogenu (74-61 Mya), kiedy powstaty dwa
podstawowe klady: A — grupujacy gatunki wystepujace obecnie w regionach
Afrotropikalnym, Palearktycznym oraz Orientalnym oraz B - grupujacy gatunki
Neotropikalne, Orientalne oraz Australijskie. Na podstawie analizy danych uzyskanych przy
pomocy zegara molekularnego potwierdzono, iz najstarszym znanym gatunkiem w obrebie
rodzaju jest wystepujacy na obszarze Madagaskaru, endemiczny gatunek S. picescens Reuter,
1887. Natomiast jako najmtodszy wskazany zostal wystgpujacy w potudniowej i potudniowo-
wschodniej Azji gatunek S. flavipes (9,17 Mya), ktory, jak wspomniano powyzej, moze by¢
traktowany jako gatunek modelowy dla omawianego rodzaju Chlond et al., 2017 (Zal. 3 pkt.
I B poz. 2). Analiza danych pochodzacych z zegara molekularnego pozwolita ustali¢, iz
Sirthenea jest relatywnie mlodym rodzajem (w skali geologicznej). Uzyskane wyniki,
morfologiczne 1 molekularne, dotyczace analizy filogenetycznej wykazaly pewne
rozbiezno$ci Chlond et al., 2019 (Zal. 3 pkt. I B poz. 4). Rozbiezno$ci te nie podwazaja
monofiletycznosci rodzaju, co potwierdzaja nasze analizy morfologiczne wykazujace kilka
bardzo istotnych dla omawianego rodzaju synapomorfii np.: brak struktury fossula spongiosa

na Srodkowej parze odndzy, wyraznie wydtuzona gtowa czy jej horyzontalna orientacja.
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Wsrod wymienionych synapomorfii jedng z najwazniejszych cech, ktérg uznano za
kluczowa, jest brak struktury fossula spongiosa na goleniach $rodkowej pary odnézy.
Przeprowadzone wczeéniej badania wyraznie wskazuja, iz przedstawiciele Sirthenea sa
ekologicznie zwigzani z wilgotnymi ekosystemami Chlond & Bugaj-Nawrocka, 2015 (Zal.
3 pkt. I B poz. 1). Istnieje zatem mozliwo$¢, poparta przez wydarzenia geologiczne i
bioklimatyczne (Couvreur et al., 2011; Baker & Couvreur, 2013; Mcintyre et al., 2018),
wskazujaca iz rozmieszczenie calego rodzaju moze by¢ wynikiem zmiany zajmowanego
mikrohabitatu. Preferowane ekosysytemy, zajmowane przez poszczegdlne gatunki (tropikalne
1 subtropikalne lasy wilgotne oraz lasy mieszane) sg obecnie szeroko rozprzestrzenione w
Afryce, potudniowej Azji, potudniowej czesci Ameryki Péinocnej, pdtnocnej czgsci Ameryki
Poludniowej oraz w Australii. Zbiorowiska roslinne o podobnym charakterze wystepowaty i
rozpoczgly roznicowanie si¢ w $rodkowej Kredzie (ok 100 Mya) w centralnej czeSci
superkontynentu Laurazji (Upchurch & Wolf, 1987; Davis et al., 2005; Couvreur et al., 2011;
Baker & Couvreur, 2013; Couvreur & Baker, 2013). Ewolucja paleoflory doprowadzita do
powstania zbiorowisk roslinnych 0 podobnym charakterze we wczesnym Paleocenie w
Ameryce Potnocnej (Johnson & Ellis, 2002), w p6znym Paleocenie w Ameryce Potudniowej
(Jaramillo et al., 2006, 2010; Wing et al., 2009) i Afryce (Raven & Axelrod, 1974; Morley,
2000; Jacobs, 2004). Gatunki australijskie S. obscura i S. laevicollis, zgodnie z danymi
uzyskanymi podczas datowania zegarem molekularnym, sa jednymi z najmtodszych (ok 17-
14 Mya). Mlody wiek gatunkéw australijskich moze by¢ wynikiem migracji fauny
Potudniowoamerykanskiej w trakcie bardzo dtugiego kontaktu obu kontynentéw, dla ktorych
droga wymiany stata si¢ Antarktyka (Sklenarova et al., 2013; Ye et al., 2018). Kolejng
mozliwg droga migracji na obszar Australii byta Wallacea, powstalta w Miocenie (20-15
Mya), bedgca systemem wysp umozliwiajagcych migracje miedzy Azja i Australig. (Sanmartin
& Ronquist, 2004; Ye et al., 2018, Mcintyre et al., 2018). Wyniki uzyskane w trakcie
prowadzonych badan Chlond et al., 2019 (Zal. 3 pkt. | B poz. 4) sugeruja, iz radiacja
przedstawicieli badanego rodzaju mogla rozpocza¢ si¢ na obszarze Afryki i Ameryki
Potudniowej, co potwierdza analiza zegara molekularnego, datujacego powstanie kladow A i
B. Czas ewolucji ekosystemow preferowanych przez przedstawicieli Sirthenea jest zatem
spojny z wynikami datowania, uzyskanymi przy uzyciu zegara molekularnego Chlond et al.,
2019 (Zal. 3 pkt. | B poz. 4).

Wspomniana wczesniej fossula spongiosa jest jedng z cech morfologicznych

wspierajgcych  hipoteze o ewolucji rodzaju Sirthenea, powigzang ze zmiang i
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przystosowaniem si¢ do nowych ekosystemow. Struktura ta, wystepujagca jedynie na
przednich odnézach przedstawicieli rodzaju Sirthenea (za wyjatkiem S. laevicollis), zwieksza
zdolno$ci chwytania i przytrzymywania ofiar. Zbudowana jest z tysigcy drobnych wloskow,
sktadajacych si¢ na te gabczasta strukture, ktorej obecno$¢ na goleniach drugiej pary odndzy
stwierdzono u wszystkich pozostatych przedstawicieli podrodziny Peiratinae. Znaczenie
fossula spongiosa zostato uprzednio opisane (Livingstone & Ambrose, 1984; Zhang et al.,
2016), co wigcej jej obecno$¢ na goleniach przednich i $rodkowych odnézy $wiadczy o
przystosowaniu danego gatunku do przebywania w suchych lub pétsuchych ekosystemach, co
potwierdzone zostalo na podstawie obserwacji przedstawicieli rdéznych podrodzin
zajadkowatych (Livingstone & Ambrose, 1984). Potwierdzeniem dla naszej hipotezy jest
obecno$¢ fossula spongiosa na drugiej parze odndzy u S. laevicollis, ktora stanowi wyjatek
wsérod przedstawicieli rodzaju, réwniez pod wzgledem preferencji odno$nie zasiedlanych
ckosystemOéw. Jak zostalo wspomniane, obecnos¢ fossula spongiosa jest cecha
charakterystyczng gatunkéw polujacych w $rodowiskach suchych i potsuchych, zatem
obecnos¢ tej struktury, nalezy traktowac jako autapomorfi¢ dla omawianego gatunku.

Tropikalne 1 subtropikalne wilgotne mikrohabitaty, posiadajace odpowiednig ilos¢
kryjowek (liscie, kamienie, eclementy drzew), tworza odpowiedni habitat dla
niewyspecjalizowanych, poruszajacych si¢ na powierzchni gruntu drapieznikow jak
Sirthenea, umozliwiajagc im polowanie w takim wlasnie S$rodowisku. Wyniki badan
dotyczacych struktur utatwiajacych polowanie u zajadkowatych (Livingstone & Ambrose,
1984; Zhang et al., 2016), preferencji srodowiskowych Chlond & Bugaj-Nawrocka, 2015
(Zak. 3 pkt. I B poz. 1) jak rowniez analiza filogenetyczna typu total-evidence Chlond et al.,
2019 (Zal. 3 pkt. 1 B poz. 4), poparta danymi molekularnymi i morfologicznymi,
wykorzystujaca zegar molekularny Chlond et al., 2019 (Zal. 3 pkt. | B poz. 4) wydaja si¢
potwierdza¢ hipoteze dotyczaca ewolucji Sirthenea, poprzez przystosowanie do nowo
powstatych habitatow.

Wiyniki przeprowadzonych badan Chlond & Bugaj-Nawrocka, 2015 (Zal. 3 pkt. I B
poz. 1), Chlond et al., 2017 (Zal. 3 pkt. | B poz. 2), Chiond, 2018 (Zal. 3 pkt. | B poz. 3),
Chlond et al., 2019 (Zal. 3 pkt. | B poz. 4) prowadza do konkluzji, iz obecny zasicg
wystepowania rodzaju Sirthenea jest wynikiem przystosowania si¢ przedstawicieli rodzaju do
nowego ekosystemu — wilgotnych laséw tropikalnych. To z kolei doprowadzito do redukcji

struktury fossula spongiosa, ktorej brak na srodkowej parze goleni w przypadku omawianego

11



dr Dominik Chtond

Zatacznik nr 2 — Autoreferat

rodzaju nalezy traktowa¢ jako apomorficzng ceche przystosowawcza do nowo powstatych

ekosystemow.
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4. Oméwienie pozostalych osiggnie¢ naukowo-badawczych, zgodnych z kryteriami
Rozporzadzenia Ministra Nauki i Szkolnictwa Wyzszego z dnia 1 wrzesnia 2011
r. (Dz. U. nr 196, poz. 1165) § 3. pkt. 5i § 4.

W swojej pracy naukowej skupitem si¢ ponadto na nastepujacych kierunkach badawczych:
a. Taksonomia, filogeneza i bioréznorodnos¢ zajadkowatych

Taksonomia oraz filogeneza zajadkowatych (Reduviidae) stanowi podstawowy nurt
moich badan, prowadzacych do opisania nieznanych nauce rodzajow oraz gatunkow
nalezacych do wspomnianej rodziny pluskwiakéw roznoskrzydtych (Heteroptera). WyniKi
wspomnianych badan zwigzane sg bezposrednio z wzbogacaniem naszej wiedzy na temat
bior6znorodno$ci omawianej grupy oraz wyjasnieniem niescistosci dotyczacych pozycji
systematycznej wybranych taksonow w jej obrgbie. Zajadkowate, jako jedna z
najliczniejszych rodzin podrzgdu Heteroptera (okoto 7000 znanych gatunkow) (Forthman et
al., 2016, Zal. 3 pkt. Il A poz. 20), cechuje si¢ wyjatkowo wysokim stopniem réznorodnosci
zwigzanej z aspektami dotyczacymi biologii, morfologii oraz preferencji w stosunku do
zamieszkiwanych ekosystemow. W zwiazku z faktem, iz przedstawiciele omawianej rodziny
zamieszkuja prawie wszystkie regiony zoogeograficzne §wiata, a ich biordznorodno$¢ mozna

uzna¢ za relatywnie wysoka, moje badania skupity si¢ na podrodzinie Peiratinaec (Chlond,
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2007, Zal. 3 pkt. I B poz. 1), a gldownym obszarem zainteresowania stal si¢ Region
Afrotropikalny, obejmujacy subsaharyjska cz¢s¢ Afryki oraz Madagaskar.

Obszarem szczegdlnie intersujacym, a jednoczes$nie charakteryzujacym si¢ wyjatkowo
wysokim stopniem endemizmu, jest Madagaskar. Kompleksowe badania dotyczace
zajadkowatych Madagaskaru po raz ostatni prowadzone byly na przetomie lat 70-tych przez
Andre Villiersa (1968, 1979). Fakt ten sktonil mnie do rozpoczecia badan taksonomicznych
dotyczacych Reduviidae tego wlasnie obszaru, skutkujacych pracami rewizyjnymi jak
rowniez licznymi opisami nowych rodzajow oraz gatunkéw bedacych przedstawicielami
podrodzin: Emesinae (Chlond et al., 2018, Zal. 3 pkt. Il A poz. 21); Ectrichodiinae
(Chlond, 2010, Zal. 3 pkt. Il A poz. 6; Forthman et al., 2016, Zal. 3 pkt. Il A poz. 20),
Harpactorinae (Chlond & Junkiert, 2010, Zal. 3 pkt. 11 A poz. 5; Chlond & Guilbert,
2012, Zal. 3 pkt. |11 A poz. 8; Chlond & Banar, 2013, Zal. 3 pkt. Il A poz. 10; Chlond,
2014, Zal. 3 pkt. 11 A poz. 12; Chlond, 2015, Zal. 3 pkt. 11 B poz. 11), Physoderinae
(Chlond, 2011, Zal. 3 pkt. II B poz. 10; Chlond et al., 2016, Zal. 3 pkt. Il A poz. 18;
Banafr et al., 2016, Zal. 3 pkt. Il A poz. 19); Rediviinae (Chlond, 2010, Zal. 3 pkt. Il B
poz. 8), Stenopodainae (Chlond, 2010, Zal. 3 pkt. IT A poz. 3; Chlond & Junkiert, 2011,
Zal. 3 pkt. 11 B poz. 9; Chlond, 2011, Zal. 3 pkt. II A poz. 7; Chlond, 2016, Zal. 3 pkt. 11
A poz. 17). Cz¢$¢ wymienionych prac wykonana zostata we wspolpracy z naukowcami
pracujacymi w zagranicznych Kkolekcjach entomologicznych: Department of Entomology,
University of California w Riverside, USA; Muséum national d'Histoire naturelle,
Département de Systématique et Evolution, Paris, France; Department of Zoology, Fisheries,
Hydrobiology and Apiculture, Faculty of AgriSciences, Mendel University, Brno, Czech
Republic.

W trakcie studiow nad endemiczng faung Madagaskaru, podj¢te zostalty kompleksowe
badania podrodziny Ectrichodiinae prowadzone od roku 2012 we wspotpracy z naukowcami z
Department of Entomology, University of California w Riverside, USA. Badania podj¢te
zostaly ze wzgledu na fakt, 1z podrodzina Ectrichodiinae, jest jedng z dwoéch nie
rewidowanych oraz nie opracowywanych w sposob kompleksowy podrodzin na obszarze
Madagaskaru. Projekty naukowe realizowane w trakcie przyznanych projektow
miedzynarodowych, ktorych bylem kierownikiem (Zal. 3 pkt. II F, podpunkt b, poz. 1-8),
pozwolity pozyska¢ osobniki reprezentujace okazy typowe opisanych dotychczas taksonow
wspomnianej podrodziny oraz bardzo liczne osobniki nalezgce do nieznanych nauce rodzajow

oraz gatunkow z obszaru Madagaskaru. Fakt ten umozliwit rozpoczecie prac nad monografig
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przedstawicieli podrodziny Ectrichodiinac wystepujacych na omawianym obszarze.
Rozpoczgcie rewizji taksonomicznej wspomnianej podrodziny umozliwila takze wspotpraca z
entomologami z University of California: Prof. Christiane Weirauch oraz dr Michaelem
Forthmanem, ktorzy pozyskali dodatkowe materialy w trakcie jednego z prowadzonych
projektow. Efektem tej wspolpracy byto opublikowanie monografii opisujacej w sposob
kompleksowy faun¢ podrodziny Ectrichodiinae na obszarze Madagaskaru (Forthman et al.,
2016, Zal. 3 pkt. I A poz. 20). Nalezy podkresli¢, iz przed przygotowaniem wspomnianej
pracy, fauna Ectrichodiinaec Madagaskaru liczyta 6 rodzajow oraz 10 gatunkéw (Maldonado,
1990; Chlond, 2010, Zak. 3 pkt. 11 A poz. 6). Przygotowana rewizja zawiera opisy 3 nowych,
rodzajow oraz 63 nowych gatunkow, co znaczaco zwigksza naszg wiedz¢ na temat
réznorodnos$ci  endemicznych taksonow, nalezacych do podrodziny Ectrichodiinae,
wystepujacych na obszarze Madagaskaru. Wspotpraca ta zaowocowala rowniez
zdeponowaniem w zbiorach Katedry Zoologii, Wydziatu Biologii i Ochrony Srodowiska,
Uniwersytetu Slaskiego 151 okazéw typowych, przekazanych z kolekcji Department of
Entomology, University of California w Riverside, USA. Istotne jest rowniez, iz w przypadku
niektorych rodzajow konieczne byto przeprowadzenie badan molekularnych. Wynika to z
faktu, iz dymorfizm plciowy u przedstawicieli wspomnianej podrodziny jest bardzo silnie
zaznaczony, co powodowalo trudnosci w ustaleniu przynalezno$ci taksonomicznej wielu
osobnikow. Silny dymorfizm plciowy w obrebie podrodziny, prowadzi do powstawania wielu
ztozonych problemdéw taksonomicznych, czesto powodujac, iz samce i samice nalezagce do
jednego taksonu szczebla gatunkowego opisywane byly jako odrebne rodzaje (Maldonado,
1990).

Jednym z najnowszych osiggnie¢, bedacych wynikiem wspolpracy z naukowcami z
kilku jednostek zagranicznych (Muséum National d'Histoire Naturelle, Département de
Systématique et Evolution, Paris, France; Institute of Evolutionary Biology, Passeig Maritim
de la Barceloneta, Spain; Department of Zoology, Fisheries, Hydrobiology and Apiculture,
Faculty of AgriSciences, Mendel University, Brno, Czech Republic i Animal Flight Group,
Department of Zoology, University of Oxford, United Kingdom), jest deskrypcja nowego,
endemicznego i zarazem troglobiotycznego gatunku, nalezacego do podrodziny Emesinae
(Chlond et al., 2018, Zal. 3 pkt. 11 A poz. 21), zamieszkujacego system jaskin krasowych
okolic Namoroka (pétnocno-zachodni Madagaskar). Deskrypcje nowego gatunku Mangabea
troglodytes Chtond, Guilbert, Banat & Davranoglou, nalezy traktowac, jako znaczace

uzupehnienie naszej wiedzy na temat troglobiotycznych Emesinae. Wynika to z faktu, iz w
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obrebie omawianej podrodziny wystepuje wiele troglofilnych gatunkow zamieszkujacych u
wejscia lub w poczatkowych odcinkach jaskin, jednak dotychczas znane byly zaledwie 3
gatunki wykazujgce szereg cech morfologicznych, bedacych adaptacjami do prowadzenia
troglobiotycznego trybu zycia: Collartida anophthalma Espanol & Ribes, 1983; C. tanausu
Ribes, Oromi & Ribes, 1998 i Nesidiolestes ana Gagné & Howarth, 1974. Opisany gatunek
M. troglodytes, jest zatem, 4 gatunkiem w obrebie omawianej podrodziny, zamieszkujgcym i
posiadajacym typowe adaptacje do przebywania wewnatrz jaskin.

Prowadzone przeze mnie badania obejmowaly réwniez zagadnienia z zakresu
taksonomii przedstawicieli zajadkowatych, zamieszkujacych subsaharyjskg czes¢ Afryki, co
umozliwito nie tylko deskrypcje nowych gatunkow (Chlond, 2008, Zak. 3 pkt. II B poz. 7),
ale rowniez rozwigzanie bardziej ztozonych probleméw taksonomicznych, m in. dotyczacych
rodzaju Bocatella Villiers, 1948 (Chlond, 2012, Zal. 3 pkt. II A poz. 9). W tym przypadku
autor blednie desygnowat osobnika bgdacego syntypem gatunku Harpactor nigripennis
Fairmaire, 1858, jako holotyp nowo opisanego rodzaju Bocatella Villiers, 1948. Co wigcej w
tej samej pracy autor przeprowadzil synonimizacj¢ gatunku Sphedanolestes fenestriculatus
Karsh, 1892 z Bocatella nigripennis Villiers, 1948. Ponowna analiza materiatu typowego
wykazata, ze H. nigripennis i S. fenestriculatus reprezentujg ten sam gatunek, nie nalezac
jednoczes$nie do nowo opisanego przez Villiersa (1948) rodzaju Bocatella. Z powyzszego
opisu wynika, iz nowy okaz typowy, zostal wyznaczony, jako holotyp nowo opisanego
rodzaju Bocatella, w oparciu o btgdne oznaczenie. Co wigcej badanie materiatu typowego
gatunku H. nigripennis (oraz gatunku S. fenestriculatus bedacego jego synonimem) wykazato,
iz w rzeczywistosci nalezy on do rodzaju Sphedanolestes Stal, 1866, co skutkowato
przeniesieniem przeze mnie wspomnianego gatunku do rodzaju Sphedanolestes. Zgodnie z
Rekomendacja 73F Miedzynarodowego Kodeksu Nomenklatury Zoologicznej (ICZN, 1999),
aby ustali¢ pozycje taksonomiczng wspomnianego gatunku, dokonatem jego redeskrypcii,
oraz desygnowatem lektotyp i paralektotypy. Rodzaj Bocatella moze by¢é poprawnie
zidentyfikowany na podstawie oryginalnego opisu Villiersa (1948), poniewaz jednak okaz
typowy zostat blednie wyznaczony (H. nigripennis), oznaczato to, iz nowo opisany rodzaj nie
posiada gatunku typowego. Zgodnie z Artykulem 70.3.2 Mig¢dzynarodowego Kodeksu
Nomenklatury Zoologicznej (ICZN, 1999), opisatem nowy gatunek Bocatella nigra Chtond,
2012, wyznaczajac tym samym gatunek typowy dla rodzaju Bocatella Villiers, 1948.

Czeg$¢ prowadzonych przeze mnie badan dodatkowych dotyczyla roéwniez

przedstawicieli rodzaju Sirthenea, co umozliwito uzupetienie wiedzy zwigzanej z glownym
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nurtem moich badan. Badania prowadzone na przedstawicielach rodzaju wystepujacych na
obszarze Afryki umozliwily lepsze poznanie morfologii gatunkow z tego obszaru oraz
przeprowadzenie niezbgdnych redeskrypcji (Chlond, 2008, Zal. 3 pkt. II B poz. 6). Badania
dotyczace przedstawicieli Sirthenea z innych regionéw zoogeograficznych w tym Regionu
Orientalnego pozwolity przestudiowa¢ morfologie przedstawicieli z tego obszaru oraz
umozliwity opisanie nowych taksonow (Chlond, 2008, Zal. 3 pkt. 11 A poz. 1; Chlond,
2008, Zal. 3 pkt. 11 B poz. 5).

Rownolegle prowadzitem badania dotyczace kopalnych przedstawicieli kilku podrodzin
zajadkowatych, we wspotpracy z Prof. Jurijem Popovem (Paleontological Institute Russian
Academy of Sciences, Moskwa, Rosja), czego pierwszym efektem jest deskrypcja dwoch
nowych gatunkow z eocenskiego bursztynu battyckiego nalezgcych do rodzaju Emesopsis
Uhler (Reduviidae: Emesinae) (Popov & Chlond, 2015, Zal. 3 pkt. 11 A poz. 15). Ponadto,
we wspoltpracy z dr hab. Jolantg Brozek (Katedra Zoologii, Wydziat Biologii i Ochrony
Srodowiska, Uniwersytet Slaski) opisaliémy morfologie, rozmieszczenie i klasyfikacje
narzagdow zmystowych wystgpujacych na segmencie apikalnym labium u wybranych
rodzajow zajadkowatych nalezacych do podrodziny Peiratinae (Brozek & Chilond, 2010, Zal.
3 pkt. Il A poz. 4). Praca ta miala na celu, nie tylko opisanie wymienionych struktur, ale
rOwniez stwierdzenie, czy moga one zosta¢ wykorzystane, jako uzyteczne cechy
morfologiczne, w celu przeprowadzenia analizy filogenetycznej rodzaju Sirthenea oraz
innych przedstawicieli podrodziny Peiratinae.

Wynikiem wyzej opisanych badan sg deskrypcje: 7 rodzajéow, 1 podrodzaju oraz 91
gatunkow (w tym 2 z bursztynu baltyckiego) nalezacych do 7 podrodzin w obrebie
zajadkowatych.

b. Biologia, ekologia, rozmieszczenie i modelowanie zasieggu wystepowania

zajadkowatych (Reduviidae)

Wyniki badan uzyskanych w ramach glownego nurtu badawczego ,,Ewolucja i filogeneza
kosmopolitycznego rodzaju Sirthenea Spinola, 1837 (Heteroptera, Reduviidae), jako wynik
przystosowania drapieznika do ewolucji ekosystemoéw” (Zal. 3 pkt. I B poz. 1) pozwolity
przenies¢ zastosowane metody takze na inne grupy zajadkowatych. Jednym z podstawowych
kierunkow badan realizowanych rownolegle, jest przeprowadzenie rewizji taksonomicznej

rodzaju Platymeris Laporte, 1833. W trakcie badan taksonomicznych wspomnianego rodzaju,
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uzyskatem mozliwo$¢ hodowania w warunkach laboratoryjnych dwoéch gatunkow P.
biguttatus (Linnaeus, 1767) oraz P. rhadamanthus Gerstaecker, 1873, co pozwolito uzyskac
ciekawe informacje na temat polimorfizmu barwnego obserwowanego w przypadku P.
rhadamanthus. Wspomniany polimorfizm obserwowany byl rowniez w przypadku okazow
muzealnych, pozyskanych ze swiatowych kolekcji entomologicznych w trakcie moich stazy i
projektow mi¢dzynarodowych (Zal. 3 pkt. 111 F, podpunkt b, poz. 1-8; Zal. 3 pkt. 11l G
poz. 1-23). Wstepne wyniki danych uzyskanych w trakcie badan (dane niepublikowane),
pozwolilty wnioskowaé, iz na polichromatyzm obserwowany u przedstawicieli P.
rhadamanthus decydujacy wptyw ma m. in. wilgotno$¢ srodowiska. W zwigzku z faktem, iz
posiadalismy odpowiednio duza ilo§¢ materiatbw muzealnych (262 osobniki), a co za tym
idzie doktadng lokalizacj¢ stanowisk, na ktorych wystepuja przedstawiciele wspomnianego
gatunku, przygotowalisSmy model wyst¢powania dwoch form barwnych stwierdzonych w jego
obregbie (Chlond & Bugaj-Nawrocka, 2014, Zal. 3 pkt. Il A poz. 11). Wyniki otrzymanego
modelu okazaty si¢ zbiezne z obserwacjami wykonanymi w warunkach laboratoryjnych,
potwierdzajac wpltyw wilgotnosci $rodowiska na odmienne zabarwienie wzordw na
potpokrywach osobnikow P. rhadamanthus. Model wyraznie wskazal, iz forma o
pomaranczowym zabarwieniu plam na potpokrywach wystepuje w ekosystemach o nizszej
wilgotnosci $rodowiska, wystepujacych na obszarach: polnocnej czesci Demokratycznej
Republiki Konga, potludniowo-zachodniej Angoli, poludniowej czeSci Republiki
Srodkowoafrykanskiej, Kamerunu, Tanzanii, potudniowej czeéci Kenii, Ugandy i Malawi,
wschodniego wybrzeza Mozambiku i Republiki Potludniowej Afryki, Suazi oraz na
niewielkich obszarach Gwinei, Liberii, Wybrzeza Kosci Stoniowej, Ghany, Togo 1 Nigerii.
Dane znajdujace si¢ na etykietach legitymacyjnych wskazaty rowniez, ze maksymalna
wysoko$¢, na jakiej odlowiono osobniki tej formy, wynosita 2450 m. n.p.m. Wskazania
modelu dotyczace formy o czerwonym zabarwieniu wzoréw na skrzydlach I pary
predysponowaty $rodowiska o nieco wyzszej wilgotnosci znajdujace si¢ na obszarach
Somalii, Etiopii, centralnej i potudniowej Kenii, Tanzanii (za wyjatkiem cze¢sci centralnej),
Burundi, wschodniej Rwandy, poludniowego Malawi, wschodniego 1 srodkowego wybrzeza
Mozambiku, wybrzeza Ghany, Togo 1 Beninu a takze niektore czesci Gwinei, Wybrzeza
Kosci Stoniowej, Republiki Srodkowoafrykanskiej, Gabonu, Konga, Demokratycznej
Republiki Konga, Angoli, Zambii, Zimbabwe, wschodniej czg¢sci Republiki Poludniowe;j
Afryki i Suazi. Maksymalna wysokos¢, na jakiej odlowiono osobniki tej formy, wynosita

1560 m. n.p.m. (Chlond & Bugaj-Nawrocka, 2014, Zal. 3 pkt. Il A poz. 11).
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W trakcie przygotowywania rewizji taksonomicznej rodzaju Platymeris, wsrod okazow
pozyskanych z licznych kolekcji entomologicznych, stwierdziliSmy takze obecnosé
nietypowo ubarwionych osobnikow o cechach morfologicznych wykazujacych stany
posrednie pomigdzy dwoma najszerzej rozmieszczonymi na obszarze Afryki gatunkami P.
biguttatus oraz P. rhadamanthus. W zwigzku z posiadaniem danych badZz osobnikéw
nalezacych do gatunku P. biguttatus (258 okazow), pozyskanych ze $wiatowych kolekcji
entomologicznych w trakcie moich stazy i projektow miedzynarodowych (Zal. 3 pkt. 111 F
podpunkt b, poz. 1-8; Zal. 3 pkt. Il G poz. 1-23), przygotowalismy model jego
rozmieszczenia, opisujagc  jednocze$nie, na podstawie hodowanych w warunkach
laboratoryjnych osobnikow, wszystkie stadia rozwojowe gatunku (Chlond et al., 2015, Zal. 3
pkt. 1l A poz. 13). Wygenerowany model pozwolil stwierdzi¢, iz na znacznym obszarze
Afryki, zasiggi wystgpowania obu gatunkow, w niewielkim stopniu zachodza na siebie (praca
w przygotowaniu). To pozwolito nam wnioskowaé, iz stwierdzone w trakcie prowadzonych
badan taksonomicznych, nietypowe osobniki moga by¢ hybrydami obu gatunkéw. Posiadajac
w hodowli laboratoryjnej oba wymienione wyzej gatunki rozpoczelismy ich krzyzowanie, w
celu uzyskania hybryd migdzygatunkowych, ktore potwierdzity nasze wstepne zalozenia
(praca w przygotowaniu).

Jednym z realizowanych projektow jest takze szereg rewizji taksonomicznych
dotyczacych przedstawicieli podrodziny Diaspidiinae, bardzo rzadko spotykanych w
kolekcjach muzealnych. Przedstawiciele wspomnianej podrodziny wystepuja na obszarze
catego Regionu Afrotropikalnego, jednak wytacznie rodzaj Cleontes Stal, 1874 obejmuje
swoim zasiggiem wystgpowania obszary Afryki i Madagaskaru (Maldonado, 1990). W
zwigzku z brakiem wiadomosci na temat biologii przedstawicieli Diaspidiinae, na podstawie
danych lokalizacyjnych pozyskanych z etykiet 283 osobnikdéw, przygotowalismy model
potencjalnego zasiegu wystepowania, oraz preferowanych ekosystemow (Chlond, Bugaj-
Nawrocka, 2015, Zak. 3 pkt. IT A poz. 14). Uzyskane wyniki, zostang wykorzystane podczas
rewizji taksonomicznej podrodziny w celu okreslenia zasiggu wystepowania poszczegdlnych
gatunkow, co znaczaco ulatwi rozwigzanie nieScisto$ci taksonomicznych, dotyczacych w
glownej mierze rodzaju Cleontes (praca w przygotowaniu).

W celu poszerzenia mojej wiedzy na temat wspomnianych powyzej zagadnien, jak
rowniez pozyskania dodatkowych materiatow entomologicznych, w roku 2014
uczestniczytem w wyprawie entomologicznej, obejmujacej swym zasiggiem obszary Namibii,

Botswany oraz Zambii (Zak 3 pkt. 111 G poz. 21), organizowanej we wspotpracy z dr

21



dr Dominik Chtond

Zatacznik nr 2 — Autoreferat

Rolandem Doboszem z Gornoslgskiego Muzeum Przyrodniczego w Bytomiu. Wyprawa ta
pozwolita pozyska¢ material entomologiczny utrwalony w celu pozyskania probek
molekularnych, pozwalajacych na uzupetienie danych, dotyczacych badan prowadzonych na
przedstawicielach rodzaju Platymeris (Chlond et al., 2015, Zal. 3 pkt. Il A poz. 13),
(Chlond & Bugaj-Nawrocka, Zak 3 pkt. Il A poz. 11) oraz innych odlowionych

przedstawicieli pluskwiakow réznoskrzydtych.

c. Badania faunistyczne

Jednym z wazniejszych nurtow mojej pracy zawodowej, od ktorej rozpoczatem swoja
kariere naukowa W Katedrze Zoologii, Wydziatlu Biologii i Ochrony Srodowiska
Uniwersytetu Slaskiego sa badania faunistyczne. W ramach prowadzonych badan
opublikowatem wyniki inwentaryzacji fauny Heteroptera wybranych wysp Pojezierza
Mazurskiego (Chlond et al., 2007, Zal. 3 pkt. II B, poz. 2), prowadzonej w latach 2004-
2005 we wspotpracy z Centrum Badan Ekologicznych Polskiej Akademii Nauk. Badania
realizowane byly wytacznie przy uzyciu putapek Barbera (putapki z ptynem utrwalajagcym
umieszczone na powierzchni gruntu). Prowadzone badania dotyczyty przede wszystkim fauny
naziemnej, a wiec owadow, ktorych dyspersja odbywa si¢ glownie droga ladowa.
Zastosowana metoda w standardowych badaniach faunistycznych traktowana jest jako
wspomagajaca pozostate metody pozyskiwania materiatu entomologicznego. Jednak ze
wzgledu na charakter opracowywanego terenu (28 wysp usytuowanych na 5 jeziorach
Pojezierza Mazurskiego), putapki Barbera uzyte zostaty jako metoda gtowna, ktora przyniosta
zadowalajace wyniki: pozyskano 1236 osobnikéw nalezacych do 48 taksondow szczebla
gatunkowego i 17 rodzin Heteroptera.

W roku 2009 opublikowane zostaty, w formie monografii, wyniki inwentaryzacji
faunistycznej pluskwiakow roznoskrzydtych Ojcowskiego Parku Narodowego (Chlond &
Gorczyca, 2009, Zal. 3 pkt. 11 B, poz. 11), prowadzonej w latach 2003-2006. W trakcie
badan stwierdzono wystgpowanie 230 gatunkoéw Heteroptera, stanowigcych 35% krajowej
fauny wspomnianej grupy, na relatywnie niewielkim obszarze, najmniejszego z polskich
Parkow  Narodowych. W trakcie prowadzonych badan potwierdzono rowniez,
prawdopodobng rolg obszaru Parku, jako refugium w trakcie ostatnich zlodowacen, o czym

$wiadczy¢ moze obecno$¢ na omawianym terenie dwoch gatunkéw: Chlamydatus evanescens
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(Boh.) oraz Cremnocephalus alpestris Wag., ktorych rozmieszczenie na obszarze Europy na
charakter dysjunktywny (Chlond & Gorezyca, 2009, Zalk. 3 pkt. 11 B, poz. 11).

Prowadzone badania faunistyczne nie ograniczaly si¢ jedynie do obszaru Polski.
Wspotpraca podjeta z Prof. Erykiem Guilbert z Muséum national d'Histoire naturelle,
Département de Systématique et Evolution, Paris, France, obejmowata zaréwno badania
dotyczace zagadnien taksonomicznych (Chlond & Guilbert, 2012, Zal. 3 pkt. Il A poz. 8),
jak rowniez inwentaryzacji fauny wybranych obszarow Regionu Afrotropikalnego. W roku
2009 opublikowane zostaly wyniki inwentaryzacji fauny zajadkowatych (Reduviidae)
Rezerwatu Ipassa w Gabonie (Guilbert & Chlond, 2009, Zal 3 pkt. II A, poz. 2).
Wynikiem wspomnianych badan jest lista 42 stwierdzonych na badanym obszarze gatunkow,
z ktorych 27 okazalo sie by¢ nowymi dla Rezerwatu Ipassa, natomiast 16 gatunkéw zostato
zaklasyfikowanych jako nowe dla Gabonu. Opracowane wyniki (Guilbert & Chlond, 2009,
Zal. 3 pkt. Il A, poz. 2) zawieraly rowniez aktualne dane dotyczace rozmieszczenia kazdego

ze stwierdzinych w Rezerwacie Ipassa gatunkow zajadkowatych.

d. Podsumowanie pozostalej dzialalnosci naukowo-badawczej

W trakcie wszystkich prowadzonych i przedstawionych wyzej badan, opublikowatem
tacznie 32 publikacje naukowe (z wylaczeniem prac wchodzacych w sktad osiggnigcia
naukowego), z czego 20 w czasopismach posiadajacych impact factor (nie wchodzacych w
sktad osiggnigcia naukowego), w tym 2 monografie w jezyku angielskim oraz 5 publikacji w
czasopismach z listy B MNISW i 7 w czasopismach spoza listy (1aczna suma punktow impact
factor wynosi 19,096).

Laczna suma punktéw MNiSW publikacji nie wchodzacych w sklad osiaggnigcia
naukowego wynosi 499. Suma punktow catego dorobku naukowego (36 publikacji) wynosi
624 (suma punktow [F=27,514)

Cytowanie prac przestawia si¢ nastgpujaco:

Web of Science™ Core Collection (19.02.2019):

Liczba publikacji w bazie: 24
Suma cytacji: 107
Suma cytacji bez autocytaciji: 42
Index Hirscha: 6
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Web of Science™ All Databases (19.02.2019):

Liczba publikacji w bazie: 29
Suma cytacji: 122
Suma cytacji bez autocytacji: 51
Index Hirscha: 6

W omawianym okresie odbytem 23 staze zagraniczne (Zal. 3 pkt. 111 G, poz. 1-23), ktore
umozliwity mi nie tylko prowadzenie badan w ramach gtdéwnego nurtu prac, obejmujacego
cigg publikacji wchodzacych w sktad osiggniecia naukowego i dotyczacych rodzaju Sirthenea
(Zalk. 2 pkt. 3), ale rowniez rozpoczecie dodatkowych projektow badawczych, obejmujacych
zagadnienia z zakresu taksonomii i ekologii zajadkowatych (Zalk. 2 pkt. 4).

Poza wymienionymi stazami zagranicznymi bylem kierownikiem 8 projektow w ramach
europejskiego programu Synthesys (Zal. 3 pkt. Il F, podpunkt b, poz. 1-8) oraz
kierownikiem lub wykonawca w projektach miedzynarodowych, finansowanych w ramach
Mechanizmu Norweskiego (Zal. 3 pkt. 111 F, podpunkt b, poz. 9-11), programu Erasmus
(Zal. 3 pkt. 111 F, podpunkt b, poz. 12-13) oraz projektu Inter Act, finansowanego z
programu Horyzont 2020 (Zal. 3 pkt. 111 F, podpunkt b, poz. 14-15), dotyczacego badan
fauny Hemiptera potnocnego obszaru polarnego (Zak. 3 pkt. III F, podpunkt b, poz. 9-15).

W opisywanym okresie, za dziatalno$¢ naukowo-badawczg otrzymatem szereg nagrod
oraz dodatkow specjalnych (Zal. 3 pkt. II G):

Dodatek specjalny przyznany za ponadprzecigtne osiagnigcia w dziatalnosci naukowej

przyznany przez Rektora Uniwersytetu Slaskiego, 26.07.2010.

Nagroda zespotowa II stopnia za dziatalno$¢ naukowo-badawcza przyznana przez Rektora

Uniwersytetu Slaskiego, 01.10.2010.

Nagroda indywidualna II stopnia za dziatalno$¢ naukowo-badawcza przyznana przez Rektora
Uniwersytetu Slaskiego, 01.10.2011.
Dodatek specjalny przyznany za ponadprzecig¢tne osiggnigcia w dziatalnoSci naukowej

przyznany przez Rektora Uniwersytetu Slaskiego, 27.12.2011.

Dodatek specjalny przyznany za ponadprzecigtne osiggniecia w dzialalnosci naukowe;j

przyznany przez Rektora Uniwersytetu Slaskiego, 27.12.2012.

Dodatek specjalny przyznany za ponadprzecigtne osiagnigcia w dziatalnosci naukowej

przyznany przez Rektora Uniwersytetu Slaskiego, 27.12.2013
Dodatek specjalny przyznany za ponadprzecigtne osiggniecia w dziatalnosci naukowej

przyznany przez Rektora Uniwersytetu Slaskiego, 27.12.2014.
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Dodatek specjalny przyznany za ponadprzeci¢tne osiggni¢cia w dzialalnosci naukowej
przyznany przez Rektora Uniwersytetu Slaskiego, 27.12.2015.
Nagroda indywidualna III stopnia za dzialalno$¢ naukowo-badawczg przyznana przez Rektora

Uniwersytetu Slaskiego, 01.10.2016.

W trakcie prowadzonych badan kierowatem grantem ,,Ewolucja i filogeneza pluskwiakow
réznoskrzydtych z rodzaju Sirthenea Spinola, 1840” przyznanym decyzja Dyrektora
Narodowego Centrum Nauki z dnia 13.10.2017 w ramach konkursu MINIATURA 1, Nr
DEC-2017/01/X/NZ8/00843 (Zak. 3 pkt. 11 F, podpunkt a, poz. 7).

W omawianym okresie bylem wykonawca w projekcie pt. ,,Ogélnodostepna baza danych
bio- i georéznorodnosci Wojewodztwa Slaskiego — integralna czesé Otwartego Regionalnego
Systemu Informacji Przestrzennej, BIOGEO-SILESIA ORSIP” (Zal. 3 pkt. 111 F, podpunkt
a, poz. 6) realizowanym w ramach Regionalnego Programu Operacyjnego Wojewodztwa
Slqskiego na lata 2007-2013, Priorytet V ,.Srodowisko”, Dzialanie 5.4. »Zarzadzanie
srodowiskiem”. Jego efektem jest przyrodnicza baza, pod nazwg Ogodlnodostepna Baza
Danych (OBD) przestrzennych bio- i georéznorodno$ci, z 20 Systemami Monitorowania
Srodowiska, opisujaca i prezentujgca wybrane elementy s$rodowiska przyrodniczego
Wojewédztwa Slaskiego. W ramach swojego uczestnictwa bralem udziat w pracach
zwigzanych z definiowaniem haset do bazy danych zoologicznych oraz umieszczaniem w niej
rekordéw z wlasnych danych obserwacyjnych oraz danych pi§mienniczych.

W ramach swojej dziatalnosci naukowo-badawczej uczestniczylem i prezentowalem
wyniki swoich badan na 23 konferencjach naukowych, 13 ogolnopolskich i 10
mig¢dzynarodowych, w tym 9 zagranicznych, na ktérych prezentowatem liczne doniesienia

naukowe (Zal. 3 pkt. Il H, poz. 1-36).

e. Dalsze plany naukowe

Wyniki uzyskane w trakcie prowadzonych dotychczas badan dotyczacych rodzaju
Sirthenea (Chlond & Bugaj-Nawrocka, 2015 (Zal. 3 pkt. I B poz. 1), Chlond et al., 2017
(Zal. 3 pkt. I B poz. 2), Chlond, 2018 (Zal. 3 pkt. I B poz. 3), Chlond et al., 2019 (Zal. 3
pkt. 1 B poz. 4)), umozliwity pozyskanie znacznej iloSci materialu muzealnego oraz
zgromadzenie probek molekularnych przedstawicieli pozostatych rodzajow nalezacych do

podrodziny Peiratinae. Konsekwencja tych badan bedzie wyjasnienie powigzan
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filogenetycznych w obrebie catej podrodziny Peiratinae. W zwiazku z faktem, iz
dotychczasowe analizy filogenetyczne dotyczace rodziny zajadkowatych (Reduviidae), w tym
dane uzyskane z uzyciem zegara molekularnego (Hwang & Weirauch, 2012; Zhang et al.,
2016a) sa zgodne z uzyskanymi w trakcie moich badan wynikami, konieczng konsekwencja
bedzie przeprowadzenie kompleksowej analizy filogenetycznej omawianej podrodziny.
Wymienione prace obejmowaty swa analizg najczesciej dwa lub trzy gatunki nalezace do
podrodziny Peiratinae, reprezentujace rozne taksony szczebla rodzajowego, ktore jednak
ponownie wykorzystywane byty w kolejnych analizach, nie prowadzac tym samym do
lepszego poznania powigzan filogenetycznych w jej obrgbie. Na podstawie uzyskanych
wynikow Chlond et al., 2019 (Zal. 3 pkt. I B poz. 4), mozemy wnioskowac, iz Peiratinae sg
stosunkowo mtoda, w skali geologicznej, podrodzing zajadkowatych. Jednak, aby potwierdzié
uzyskane wczesniej wyniki, konieczna jest analiza obejmujaca przedstawicieli wszystkich
opisanych dotychczas rodzajéw, w odniesieniu do przedstawicieli pozostatych 24 podrodzin
Reduviidae.

Dzigki wynikom uzyskanym w trakcie badan taksonomicznych nad przedstawicielami
rodzaju Platymeris (Chlond & Bugaj-Nawrocka, Zal. 3 pkt. II A poz. 11), (Chlond et al.,
2015, Zal. 3 pkt. II A poz. 13), rozpoczeto badania dotyczace hybryd miedzygatunkowych
hodowanych w Katedrze Zoologii, Wydziatu Biologii i Ochrony Srodowiska, Uniwersytetu
Slaskiego. Wstepne wyniki, wymagajace weryfikacji, wskazuja, iz hybrydy sa osobnikami
sterylnymi nie dajgcymi potomstwa. W tym celu podjeto wspotprace z dr Anng Urbisz i dr
Lukaszem Chajcem z Katedry Histologii 1 Embriologii Zwierzat, Wydziatu Biologii 1
Ochrony Srodowiska, Uniwersytetu Slaskiego w celu wykonania analizy budowy
morfologicznej 1 anatomicznej uktadu rozrodczego uzyskanych hybryd migdzygatunkowych
oraz ich gatunkow rodzicielskich P. rhadamathus i P. biguttatus. Badania majg na celu
wskazanie, ktory z elementow uktadu rozrodczego obu pici powoduje sterylnos¢ hybryd
miedzygatunkowych. Ponadto wykonywana jest jednoczesnie analiza morfologiczna obu
wspomnianych gatunkow oraz osobnikow bedacych hybrydami. Analiza ta obejmuje migdzy
innymi budowe i rozwdj narzadow strydulacyjnych P. biguttatus i P. rhadamathus oraz
hybryd migdzygatunkowych, ktéra uwzglednia ich morfologi¢ w obregbie wszystkich stadiow
rozwojowych, co jest tematem pracy magisterskiej lic. Joanny Zygaly, ktorej jestem
opiekunem naukowym. Jesli wstgpne wyniki wskazg istotne réznice w budowie aparatu
strydulacyjnego, kolejnym etapem prac bedzie przeprowadzenie analizy spektralnej

dzwickow, wydawanych za pomocg wspomnianego aparatu, przez przedstawicieli trzech
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wspomnianych taksonow. Planowana analiza ma na celu wykazanie potencjalnych réznic w
parametrach wydawanych dzwigkow, ktorych celem jest odstraszanie napastnikow.

Kolejnym kierunkiem realizowanych dotychczas badan sg rewizje taksonomiczne oraz
modelowanie zasiggu wystepowania wybranych taksonow szczebla rodzajowego,
wystepujacych na obszarze Regionu Afrotropikalnego i nalezacych do réznych podrodzin w
obrebie zajadkowatych. Badania te bedg nadal kontynuowane. Obecnie w przygotowaniu
znajdujg si¢ rewizje taksonomiczne rodzajow Cleontes (Diaspidiinae), Platymeris
(Reduviinae) oraz Phonoctonus (Harpactorinae), bedace wynikiem uprzednio prowadzonych
badan (Chlond & Bugaj-Nawrocka, Zal. 3 pkt. IT A poz. 11), (Chlond et al., 2015, Zal. 3
pkt. Il A poz. 13), (Chlond, Bugaj-Nawrocka, 2015, Zal. 3 pkt. II A poz. 14). Ponadto, we
wspotpracy z naukowcami ze s$wiatowych jednostek entomologicznych przygotowana
zostanie monografia, bedaca rewizja taksonomiczng, ostatniej nierewidowanej na obszarze
Madagaskaru podrodziny Harpactorinae. Planowane jest rowniez przygotowanie katalogu
zajadkowatych wystepujacych na Madagaskarze.

W zwigzku z pozyskaniem finansowania (Zal. 3 pkt. III F, podpunkt b, poz. 9-15)
kontynuowane beda rowniez badania dotyczace fauny oraz budowy uktadow rozrodczych

Hemiptera potnocnych obszaréw polarnych.
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